Depuis 2000, plus de 40 articles traitant de HIV & microarray.
«Geiss et coll (2000) Virology «Large-scale monitoring of host cell gene expression during
HIV-1 infection using cDNA microarrays »
svan 't Wout (2003) J. Virol. «Cellular gene expression upon human i

virus type 1 infection of CD4(+)-T-cell lines »
G(2) arrest of HIV-1-infected cells induced by Vpr. Alteration of genes involved in cell division and transcription,of a family of DEAD-box
proteins (RNA helicases), d splicing. Activation of EGR1 and of JUN. Comparison of gene expression
profiles after HIV-1 infection and after heat shock, interferon, or influenza A virus treatment indicated that HIV-1 infection largely induced
known HIV-1 host cell interactions and permitted identification of specific

us, y
cellular pathways not previously implicated in HIV-1 infection.
«lzmailova et al (2003) Nature Med. “HIV-1 Tat reprograms immature dendritic cells to

express for T cells and g

Immature dendritic cells are among the first cells infected by retroviruses after mucosal exposure. We explored the effects of human
irus1 (HIV-1) and its on these primary cells using DNA y analy:

functional assays. We found that HIV-1 infection or induces interferon
dendritic cells withoutinducing maturation. Among the induced gene products T cells and
the ultimate target cells for the virus. Dendritic cells in the lymph nodes of macaques infected with simian immunodeficiency virus (SIV) have
elevated levels of yte 2(MCP-2), induction als during retroviral infection
in vivo. These results show that HIV-1 dendritic cell f: f HIV-1 infection.

+Moir et al (2004) J Exp Med « Decreased survival of B cells of HIV-viremic patients

by altered exp! of ptors of the TNF superfamily ».

+Argyropoulos et al (2004) Genes Immun « Mining microarray data to identify transcription
factors expressed in naive resting but not activated T lymphocytes ».

«George et al (2005) J Virol « Early antiretroviral therapy for simian immunodeficiency virus
infection leads to mucosal CD4+ T-cell ion and gene expressit

regulating mucosal repair and regeneration ».

« Gene expression and viral prodution in latently infected, resting CD4+ T cells in viremic
versus aviremic HIV-infected individuals » Chun et al (2003) Proc Natl Acad Sci U S A

Nef-mediated perturbation in host transcriptional responses

Réseaux géniques...

Christopher W Arendt and Dan R Littman (2001)

Puces a ADN: Pourquoi faire? Comment?

http://rg.cnrg. php3?origi fy ix http://rg.cnrg. php3?origin=olig

Développement commercial en dega des prévisions trés optimistes d'il y a
deux ou trois ans (~800M$ en 2003 versus prévisions de 4000 a 5000 M$);

Quel marché pour les microarrays a usage clinique?




1 projet transcriptome = 20-50 lames minimum

Le codt élevé des expériences avec les puces commerciales (~1000 € par
ARN) a justifié la mise en place d'une ressource nationale en oligos
longs.

Une collaboration franco-anglaise en cours entre le réseau national
Genopole™ et le MRC produit depuis 6 mois de fagon standardisée des
puces « homme » et « souris » a large couverture (environ 25 000
sondes pour chague organisme).

Les objectifs du projet étaient:

de renforcer les compétences dans un domaine stratégique;

de réduire les codts d'achat en oligonucléotides ;

de mettre en place des outils collaboratifs de validation des puces,
permettant une meilleure définition des sets. de mettre en place une
uniformisation des méthodes expérimentales;

D'offrir aux académiques un outil de qualité & bas prix (~25% prix
commercial).
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Puce facteurs de virulence (St. aureus): 192 sondes (65 bp)

Souche 1

il

Souche 2

«(...) The DNA microarray technique holds great promise for the future because it is easy to
perform, it can be readily automated, and it allows the identification of a large number of
mycobacterial species in one reaction (...) » Chemlal, 2003, Curr Opin Infect Dis
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