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Matériel et méthodes

§ L’ensemble des MNA pris en charge sur Angers entre septembre 2019 et
juin 2021 ont été inclus en accord avec leur tuteur légal.

§ Les données épidémiologiques ont été recueillies des données médicales

Figure 1 : Place de l’étude dans le Parcours Santé des MNA

1. Organisation de l’étude 2. Recherche et caractérisation des EBLSE / BHRe

Ensemencement :
§ Selles: 3 bouillons d’enrichissement supplémentés de cefotaxime

(2µg/mL), ertapénem (1µg/mL) et vancomycine (4µg/mL) pour une
incubation de 24h.

§ Selles + bouillons enrichis: 3 milieux sélectifs pour isolement des bacilles
à Gram négatif résistants aux C3G, des EPC et des ERG.

Identification par Maldi-Tof des colonies isolées

Confirmation des BLSE/BHRe isolés sur milieux sélectifs:
§ BLSE: méthode des disques combinés
§ EPC: immuno-chromatographie + méthode des disques combinés
§ ERG: détection des gènes vanA/vanB par PCR

Classement des EBLSE en clusters:
§ comparaison par électrophorèse en champ pulsé
§ catégorisation des isolats d’après les critères de Tenover et al
§ clusters si > 80% d’homologie

Objectifs : Etude de la colonisation par EBLSE et par BHRe chez les MNA accueillis à Angers, et identification de clusters potentiels
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Résultats

139 MNA ont été inclus dans l’étude:
§ 103 provenaient d’Afrique (74,1 %) et 36 d’Asie du sud (25,9%)
§ Les principales voies de migrations empruntées pour leur entrée en Europe étaient: les

Balkans (20,1%), l’Italie (28,1%) et la Péninsule Ibérique (38,1%), certains sont arrivés
directement par avion ou par d’autres voies terrestres (13,7%).

§ La durée des migrations variait de quelques jours (avion) à 2 ans.

Prévalence de la colonisation:
§ 25,7% des MNA étaient porteurs d’EBLSE (36/139, IC95% : [18,4% - 33,0%]), sans

différence significative selon l’origine géographique ou la voie de migration empruntée.
§ Aucune EPC ni aucun ERG n’a été isolé des prélèvements réalisés.

Figure 2 : Origines géographiques des MNA, voies de passage en Europe et portage d’EBLSE 

3. Répartition de la colonisation par EBLSE/BHRe

Ø Si l’on se rapporte aux résultats d’études récentes, la prévalence de la colonisation des MNA par des EBLSE est
voisine de celle des touristes ayant voyagé dans les régions de provenance de ces MNA.
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Résultats

Profils bactériens:
§ Les espèces d’EBLSE isolées étaient Escherichia coli (N = 31) et Klebsiella pneumoniae (N = 5).
§ Tous ces isolats étaient sensibles aux carbapénèmes, au cotrimoxazole et à l’amikacine.
§ 52,8% des isolats étaient résistants à la ciprofloxacine et 16,7% étaient résistants à la gentamicine.

Clusters d’E. coli:
§ 4 clusters ont été identifiés, 3 d’entre eux présentent des homologies > 90% en faveur d’une transmission récente
§ Pour les clusters 1, 2 et 4 les MNA venaient de pays différents mais ont probablement logés ensemble à leur arrivée sur

Angers (même dates de consultation, cf. figure 1)
§ Les MNA du cluster 3 proviennent de Guinée, ont suivi des itinéraires différents et ont consulté au CHU à plusieurs mois

d’intervalle, mais ont séjourné sur Paris au même moment avant leur arrivée à Angers

Figure 3. Similitude des profils en électrophorèse en champ pulsé des EBLSE isolées parmi les MNA

4. Profils bactériens et identification de clusters

Ø Les conditions d’hébergement de ces MNA lors du début de leur séjour en France pourraient favoriser la
transmission de ces bactéries multi-résistantes.


