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La Plateforme GeT

• Expertise et mise à disposition d’une plateforme technologique
en génomique :

– Séquençage
– Génotypage
– Analyse d’expression

• Regroupement des 2 plateformes IBiSA (PlaGe et Biopuces)
et des 3 plateaux toulousains
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Plateforme Génomique

• Plateforme en place dès 2000 (création de la Génopole)
• Plateforme RIO en 2006 puis IBiSA 2008
• Plateforme stratégique INRA (une des neuf) en 2008

• Plateforme certifiée ISO 9001:2000 en octobre 2008

• Bâtiment 250 m² en 2008, qui sera  étendu
à 500 m² en 2013

• Un partenariat avec la plateforme Bioinformatique
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Indicateurs d'activité de PlaGe

Nb Laboratoires Nb Projets Euros facturés

69 192 905 k€
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Les technologies actuelles
de séquençage nouvelle 

génération
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Life technologies

SOLiDTM 5500 (XL)

Séquençage par ligation
2 flowchips
Longueur :
75 bp (fragment)
75 bp x 35 bp (paired-end)
Up to 60 bp x 60 bp (mate-paired)
Débit : 90 Gb/flowchip
Temps de run : 7 jours

Ion Torrent Personal Genome Machine

Séquençage par synthèse (mesure pH)
Longueur : 100 bp
Débit : 10 Mb à 1 GB (2012)
Temps de run : 2 heures
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Roche

GS FLX 454

Pyroséquençage
1 plaque
Longueur :
~400 pb (700 pb fin d’année)
Débit : 1 million de séquences
Temps de run :10h

GS Junior

Pyroséquençage
1 plaque
Longueur : ~400 pb
Débit : 100000 séquences
Temps de run : 10h
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Illumina

HiSeq 2000

Séquençage par synthèse
2 flowcells
Longueur : 2 x 100 pb
Débit : >300 GB/flowcell
Temps de run : 10 jours

MiSeq

Séquençage par synthèse
Longueur : 2 x 150 pb
Débit : >1 GB
Temps de run : 27 h
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Exemples d’application
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Contrôle qualité international HIV

Florence Nicot
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Objectifs

Gène de la polymérase : étude de la protéase et transcriptase inverse du
HIV

Comparaison des performances d’un protocole de séquençage haut-débit
du HIV sur Roche 454 GS FLX dans 11 sites différents.

Etude de non-infériorité du séquençage haut-débit versus la technique
de référence pour le séquençage (Sanger)

Performance analytique de la technologie Roche 454 GS FLX

Pertinence clinique de variants résistants minoritaires

Florence Nicot
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Stratégie de séquençage

Florence Nicot
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Longueur de lecture = 250 bp

Amplicons

Florence Nicot
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Analyse de 10 variants pré-sélectionnés

Simen, Antiviral Ther, 2010 

Résultats
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Concordance 
avec Sanger

Non détecté par 
Sanger

Mutations de 
résistance

120/120
(100%)

34*

Polymorphismes 79/81
(98%)

nd

* Détectés avec des fréquences de 1-10%

Simen, Antiviral Ther, 2010 

Comparaison séquençage haut-débit/Sanger
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Nouvelle étude sur 11 sites différents en Europe, coordonnée par Roche

Séquences de ~400 pb, chimie Titanium

Contrôle qualité international HIV
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Kits commerciaux : HLA
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Kits commerciaux : HLA
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Kits commerciaux : HLA
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Kits commerciaux : HLA

10 ng d’ADN nécessaire par amplicon, soit 140 ng total
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Kits commerciaux : HLA
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Kits commerciaux : HLA
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L’avenir du séquençage
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PacBio RS (Pacific Biosciences)

Disponible mi-2011

Single molecule sequencing

964 pb (v.1), 50000 seq., 50 Mb/run

15 minutes/run

5% d’erreur, mais possibilité de 
séquencer plusieurs fois le même ADN

Prix échantillon ???
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FDA & PacBio RS
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Life Technologies



http://get.genotoul.fr

L’équipe Génomique 

Direction
Denis Milan (DR INRA)

Dir Adjointe & Qualité : 
Cécile Donnadieu (IE INRA)Biologistes Moléculaires

NGS 

Olivier Bouchez (IR INRA)
Jérome Lluch (AI INP)
Eugénie Robe (AI INP)

Emeline Lhuillier (AI INP)

Gestion
Marion Daneyrole (TR INRA)

Prévention
Sophie Leroux (AI INRA)

Informatique & bioinformatique
Gérald Salin (IE INRA)
Julien Fremez (AI INP)

Projets Départements ou Centres
Diane Esquerré (IE INRA DGA)

Jean José Maoret (IE INSERM I2MC)
Nathalie Marsaud (IE INSA)

Biologistes Moléculaires 
Génotypage,  qPCR, autres

Fredéric Martins  (AI INP)
Sophie Ruzafa Serrano (IE INP)

Sophie Valière (TR INP)

Une équipe de 16 personnes dont 6 permanents INRA et 3 personnels accueillis 
pour des projets d’instituts.   
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Merci de votre attention
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